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RESUMEN

Las actividades humanas impactan de manera significativa la composicién genética de las poblaciones naturales,
provocando un cambio evolutivo que puede ser irreversible. Se discute la importancia de evaluar y minimizar el
impacto de las especies exdticas, la segunda causa de pérdida de biodiversidad, usando el caso de los salmones
escapados (acuicultura) y asilvestrados en Chile. En concordancia con los objetivos de la Convencion sobre
Diversidad Bioldgica, se discute igualmente la necesidad de contar con una linea inicial de informacion genética
que permita evaluar en el tiempo la erosion genética de poblaciones explotadas y potencialmente explotables.

INTRODUCCION

La variabilidad genética es el combustible para el
cambio evolutivo que permite la adaptacién de
poblaciones y especies, y que genera biodiversidad
por el proceso de especiacion. EI 2010 corresponde
que los paises firmantes de la Convencién sobre
Diversidad Biologica (CDB) verifiquen hasta que
punto han logrado reducir la actual tasa de pérdida
de biodiversidad a nivel global, regional y nacional
(www.cdb.int72020-target). Desde los albores de la
humanidad, el hombre ha afectado de manera mas
significativa que los procesos naturales (mortalidad,
Seleccion Natural) la composicion genética de las
poblaciones naturales, siendo ejemplo de ello la
caza, la pesca, la agricultura y recientemente la
acuicultura. Todas estas actividades persiguen un
fenotipo particular (seleccion artificial, o “no-natural”)
y como consecuencia han tendido a incrementar la
frecuencia de fenotipos menos deseables en las
poblaciones naturales (1,2). Otros ejemplos de accion
humana que producen erosion de la diversidad
genética son la fragmentacion del habitat y la
introduccion de especies exoticas.

Este trabajo discute la importancia de identificar el
origen de los escapes de salmdnidos como paso
inicial para evaluar y mitigar su impacto sobre la
biodiversidad nativa. Se discute igualmente la
necesidad de contar con datos iniciales (informacién
base), desde el gen al ecosistema, que permitan
evaluar la tasa de erosion genética en las poblaciones
naturales que son explotadas (pesquerias y
acuicultura).

MATERIAL Y METODO

En el marco de un proyecto Darwin Initiative (Fondo
Britanico) (www.biodiversity.cl) se desarrolldé una
“toolkit” consistente en 16 microsatelites para
asignar peces escapados a las empresas de origen.
Se dispuso de una muestra de 177 individuos, de
los cuales 55 correspondian a escapados
(capturados en rios con pesca eléctrica) y el resto
a animales de cultivo (hatcheries de 6 empresas)
que se agrupan en 4 grupos pues 3 corresponden
a la misma empresa. Respecto de la urgente
necesidad de evaluar temporalmente la variabilidad
genetica, que es uno de los objetivos del CDB
para la sustentabilidad, se discute sobre la base
de la informacion aportada por un Proyecto del
Fondo de Investigacién Pesquera (FIP)
(www.fip.cl/proyectos/2006/2006-52.htm).

RESULTADO Y DISCUSION

Los resultados demuestran que las empresas que
colaboraron con el estudio usan lineas genéticas
diferentes, pero similares dentro de la misma
empresa. El protocolo de analisis utilizado permitié
asignar con confiabilidad los 55 salmones escapados
a cada empresa, por gemplo ala empresa 1 349%
de los peces), 5 (29% (14%) y 2 (4%
Erupo adicional de eces no pudo ser asignado.
0s galaxidos éG maculatus) recolectados tienen
alta diversidad y en este analisis preliminar no
parece haber diferencias entre aquellos colectados
en lugares con presendia y sin presencia de exoticos.
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La linea de informacion inicial disponible para especies explotadas y potencialmente explotadas, en
especial para dulceacuicolas en peligro de conservacion, incluyendo a los galaxidos, es muy fragmentaria
r ha sido generada con poca sistematizacion. Es decir las preguntas investigadas no tienen relacion con
a urgencia de los problemas que afectan a determinadas especies, por ejemplo, sobre-explotacion, en
riesgo de conservacion, etc. De un total de 232 referencias disponibles, 99 corresponden (42%) a peces
marinos y 27 (12%) a peces dulceacuicolas. Sobre la base de estos dos ejemplos principales se concluye
la necesidad de contar con informacion sobre cantidad y distribucion de la variabilidad genética en el
tiempo, como Unica forma de evaluar el impacto de las acciones humanas sobre el acervo de genes de
las especies en el ecosistema.
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